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Casos practics

3. ldentificacio genetica

* Es possible fer sempre una identificacid genética en restes
esqueletiques?

* En que consisteix la identificacio genetica?
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Baixa concentracio

wty

Dany molecular




EN QUE CONSISTEIX LA IDENTIFICACIO GENETICA?

DNA de la persona que es vol DNA de referencia:
identificar: FAMILIAR

DIFUNT / DESAPAREGUT

1. Determinacio del perfil genetic de cadascun dels subjectes analitzats mitjancant la utilitzacié dels diversos marcadors

polimorfics. Particularment problematic per restes esqueléetiques.
2. Comparaci6 entre ells per calcular la probabilitat que la relacié biologica que s’investiga (paternitat, maternitat, ...)

existeixi entre ells. Per aquest segon procés es recorre a programes informatics que analitzen la informacio genetica i

realitzen calculs estadistics.



PROBLEMES EN LA IDENTIFICACIO GENETICA

Arbres genealogics
complets

DNA de la persona que es vol DNA de referéencia:
identificar: FAMILIAR
DIFUNT / DESAPAREGUT

Diferents relacions de parentiu biologic, a nivell genétic no es
poden distingir!

Ex. Nebot - Oncle / Avis - Néts



PROBLEMES EN LA IDENTIFICACIO GENETICA




PROBLEMES EN LA IDENTIFICACIO GENETICA
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PROCEDIMENT

1. Arbres genealogics complets
2. Consentiment informat

Interpretacié

Comprovacio

amb bases de Probabilitat de

Emmagatzematge

Recol:-leccid Extraccio ADN

de la mostra dels resultats coincidencia
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https://youtu.be/XRiwX9cYCXo
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3. ldentificacio genetica

* Quin és el millor marcador genetic en la identificacio
forense?
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L'ADN nuclear és heretat de tots els L'ADN mitocondrial i el cromosoma Y son
avantpassats (excepcio cromosoma Y). heretats d'un unic llinatge.
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COM VARIA LA SEQUENCIA D'ADN ENTRE HUMANS?




Com varia la sequencia d'ADN entre humans?

Ind 1 AGCTAGATCGTITATTCCGAG
Ind 2 AGCTAGATCGTICATTCCGAG

Canvi d’un sol nucleotid

Single Nucleotide Polymorphism - SNP



Com varia la sequencia d'ADN entre humans?

Ind 1 AGCTAGATCHT-TATTCCGAG

Ind 2 AGCTAGATCHT--ATTCCGAG
Ind 3 AGCTAGATCqTTTHTTCCGAG
Ind 4 AGCT-——==——————— CCGAG




Com varia la sequencia d'ADN entre humans?

Person 1 ..GCCAGCTAGCTAGCTAGCTAGCTAGCTTTCAT. .
1 2 3 4 5 0

Person 2 ..GCCAGCTAGCTAGCTAGCTAGCTTTCAT. .
1 2 3 4 5

Person 3 ..GCCAGCTAGCTAGCTAGCTAGCTAGCTAGCTT. .
1 2 3 4 9 6 '/

Mini and Microsatelites (STRs)



Marcadors genetics en genetica forense

Marker Source of Advantages  Disadvantages
types  variation

STRs Independent  Extremely Very degraded
chromosomal h DNA difficut
assortment; discrimination  to type
recombination; power
mutation

SNPs Independent Usable on Mostly bialielic,
chromosomal very degraded SO refatively low
DNA

/ assortment; discrimination

: E E g é % recombination; power; mixtures
! s & g mutation - difficutt to resoive
N but low rate

Y chromosome Pseudoautosomal— X
! (one copy per reglon 1(2.6 Mb)
g male cell) 5
Mitochondrion ! ?
FBI CODIS 2 STRs Mutation Male- Relatively low
locus € only specificity; discrimination
2 useful in power; sharing
male-female within patriline;
mixtures possible population
i structure problems
2 |4E
Pseudoautosomal | ¥5 | I
..\ = region 2 (0.32 Mb) J
'mIDNA (several coples
per mitochondrion)
X High copy Heteroplasmy;
\ S number, low discrimination
g / ‘~ therefore power; sharing

good survival within matriline;

in old/damaged  possible population
samples structure problems




ADN mitocondrial

Control Region

574

(1.1 kb)

16569

16024

HVSI|
(268 bp)

Hyper Variable
Segment (HVS)

HVSI

16,569 bp

(342 bp)
16037-16379

| 1|44D| 1 | 1|52|:|| 1 | 1|6|:":|| 1 | 1|68|:|| 1 |

TTGTTATCCGC TCACAAT T TCCACACARAC
128 138 148




El laboratori de genetica forense

Fonts de contaminacio

/\

Contaminacio Contaminacio per
creuada producte final -
PCR




Pre-PCR

Separacio fisica d'arees de treball

Post-PCR




El laboratori de genetica forense

Utilitzar guants i bata per a cada area de laboratori.
MAI canviar 'ordre de manipulacio:

Mostra DNA Producte PCR

Fer controls negatius en tots els experiments.
Minimitzar la manipulacio post-PCR.
Fer descontaminacio periodica dels laboratoris (ex. UV).

https://universitatdevic-my.sharepoint.com/:v:/g/personal/xavier jordana uvic cat/Edj3ugbjvgNArd6bluFOWdEBBGDSgEXQeUchRFpf2RelRA?e=eCfeFR



https://universitatdevic-my.sharepoint.com/:v:/g/personal/xavier_jordana_uvic_cat/Edj3ugbjvqNArd6bIuF9wdEBBGDSgEXQeUchRFpf2ReIRA?e=eCfeFR

Probabilitat de coincidencia

1 A | B

| Codi Regio

ind_1099 16024-16569 16519C 2 Europe 747/8174 0,09 10,94
ind_1103 16024-16569  16256T 16352C 3 Europe 2/8174 0,00 4087,00
ind_1122 16024-16569  16354T 6 Europe 18/8174 0,00 454,11
ind_1126 16024-16569 16126C 162921 162941 16296T 16422C 16519C 1 Europe 1/8174 r 0,00 8174,00
ind_1204 16024-16569  16354T 7 Europe 18/8174 0,00 454,11



Desaparegut n?2l

NOM: Margarida Puig Domenech
DATA NAIXEMENT: 08/02/1917
SEXE: Femeni

1] O

- Desaparegut

Familiar vius disponibles per analisi genétic



Desaparegut n22

NOM: Enric Davanat Goma
DATA NAIXEMENT: 18/04/1905

SEXE: Masculi

O —O

- Desaparegut

Familiar vius disponibles per analisi genétic



Desaparegut n®3
NOM: Roberto Palomar Macian

2 DATA NAIXEMENT: 23/05/1900
SEXE: Masculi

- Desaparegut

Familiar vius disponibles per analisi genétic



Desaparegut n24

NOM: Josefina Magdalena Pérez
DATA NAIXEMENT: 15/03/1926
SEXE: Femeni

2
°
®
2 3
1 2

- Desaparegut

Familiar vius disponibles per analisi genétic



Desaparegut n25

NOM: Maria Concepcid Remei Moratalla
5 DATA NAIXEMENT: 26/11/1919
SEXE: Femeni
3 4 5 6
2 3

- Desaparegut

Familiar vius disponibles per analisi genéetic
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Desaparegut n26

NOM: Marta Rafols Julia
DATA NAIXEMENT: 12/09/1938
SEXE: Femeni

O

- Desaparegut

Familiar vius disponibles per analisi genétic




Desaparegut n27
NOM: Josep Marti Campdevanol

DATA NAIXEMENT: 23/06/1924 1 2
SEXE: Masculi

- Desaparegut

Familiar vius disponibles per analisi genétic



